
Table S1. Top 10 pathways for lung function and asthma acquisition (ALSPAC cohort) 
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Figure S1. Overlap of CpGs identified in IOWBC which DNA methylation at birth are also 
associated with asthma acquisition (AA), and lung function measures including FEV1, FVC and 
FEV1/FVC ratio in ASLPAC replication cohort. 

 

 

 

 

 

 


